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30677901.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGSRRKATPASRTRVGNYEMGRTLGEGSFAKVKYAKNTVTG~DQAAIKILDR~~~~~~~~~~~~EKVFRHKMVEQLKREISTMKLIKHPNVVEIIEVMASK~~~~~~~~TKIYIVLELVNGGELFDKIAQQG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RLKEDEARRYFQ 
15223317.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGSRRKATPASRTRVGNYEMGRTLGEGSFAKVKYAKNTVTG~DQAAIKILDR~~~~~~~~~~~~EKVFRHKMVEQLKREISTMKLIKHPNVVEIIEVMASK~~~~~~~~TKIYIVLELVNGGELFDKIAQQG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RLKEDEARRYFQ 
30677898.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGSRRKATPASRTRVGNYEMGRTLGEGSFAKVKYAKNTVTG~DQAAIKILDR~~~~~~~~~~~~EKVFRHKMVEQLKREISTMKLIKHPNVVEIIEVMASK~~~~~~~~TKIYIVLELVNGGELFDKIAQQG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RLKEDEARRYFQ 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAVPFVEDWDLVQTLGEGAYGEVQLAVNRVTE~EAVAVKIVDM~~~~~~~~~~~~KRAV~~DCPENIKKEICINKMLNHENVVKFYGHRREG~~~~~~~~NIQYLFLEYCSGGELFDRIEPDI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GMPEPDAQRFFH 
30693945.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAQSSLVAA~~~~~~~AGRSGRVIGDYAVGRQIGSGSFSVVWEGRHLVHG~TVVAIKEIAM~~~~~~~~~~~~ARLN~KKLQESLMSEIIILRKINHPNIIRFIDMIEAP~~~~~~~~GKINLVLEYCKGGDLSMYIHKHG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SVPEATAKHFML 
30687274.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAQ~~~~~~~~~~~~~~~FTGRVVGDYLVGRQIGSGSFSVVWEARHRVDG~TEVAIKEIAM~~~~~~~~~~~~DRLN~KKLQESLMSEIFILRRINHPNIIRLIDMIKSP~~~~~~~~GKVHLVLEYCKGGDLSVYVQRHG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IVPEATAKHFMQ 
18412205.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MES~~~~~~~~~~~~~~~~~ARLVGDYALGPRIGSGSFAVVWLAKHRSSG~LEVAVKEIDK~~~~~~~~~~~~KLLS~PKVRDNLLKEISILSTIDHPNIIRFYEAIETG~~~~~~~~DRIFLVLEYCSGGDLAGYINRHG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVPEAVAKHFMR 
AK101458.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTMAAAPARSAGAAAEKRMVDPPRVVGEYKLLEEIGVGSFAKVYLATHLRTG~DVVAVKEIDP~~~~~~~~~~~~RRID~ERVRGGILEEKAILSTLSHPNILRLIDTIQE~~~~~~~~~ENLYLILEYCNGGDLEGYRTKGGE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DARLPDATARDFMR 
39976981.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MADR~~~~~SARRARPGDDSVGQFVIGAEIGKGSFAQVYMGKHKVSG~AAVAIKSVEL~~~~~~~~~~~~ARLN~KKLKENLYGEINILKTLRHPHIVALHDCVESA~~~~~~~~THINLMMEYCELGDLSLFIKKREKLSTN~PATHDMARKYPNVP~~NSGLNEVVIRHFLK 
32403322.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSDRTSASSSSRRTKQNYDAIGSFVIDQEIGKGSFAKVYLGRHKVTG~ALVAVKSVEL~~~~~~~~~~~~ARLN~KKLKENLYGEIQILKTLRHPHIVALHDCVESS~~~~~~~~THINLIMEYCELGDLSLFIKKRDKLITN~PYTHDLARKYPVYP~~NAGLNEVVTRHFLK 
6321258.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGDIKNKDHTTSVNHNLMASAGNYTAEKEIGKGSFATVYRGHLTSDKSQHVAIKEVSR~~~~~~~~~~~~AKLKNKKLLENLEIEIAILKKIKHPHIVGLIDCERTS~~~~~~~~TDFYLIMEYCALGDLTFLLKRRKELMENHPLLRTVFEKYPPPSENHNGLHRAFVLSYLQ 
19075482.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNLQTSTNQTIGPYVIRSEIGRGSFAIVYKGKHTETN~RVISIKSVLT~~~~~~~~~~~~KKLT~KKLLENLESEISILKEIRHVHVVELIDCIKAG~~~~~~~~RFIHLVMEYCSLGDLSYFIRKREKFNSIPSLAWINIDHPPVYK~~~AGLNETLVRHFTQ 
21355829.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MS~~~~~LPRITDFEILEKLGAGSYATVYKARHKK~QRTYHAIKYVEM~~~~~~~~~~~~STLS~QTSRENLITEIRLLRELKHKYIVTLQDFFWDD~~~~~~~~KNIYIVLEYCNAGNLSAFIRTKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ALPESTCRYFLR 
24645306.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MS~~~~~LPRITDFEILEKLGAGSYATVYKARHKK~QRTYHAIKYVEM~~~~~~~~~~~~STLS~QTSRENLITEIRLLRELKHKYIVTLQDFFWDD~~~~~~~~KNIYIVLEYCNAGNLSAFIRTKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ALPESTCRYFLR 
31204211.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MS~~~~~EAKITEYKLLERLGSGTYAIVYRAMKKT~TKEILAVKVMAK~~~~~~~~~~~~SKLS~CTAMDNIISEISLLKKLKHRHIVEMRDFLWDE~~~~~~~~ENIYILMEYCDAGNLSSYIRQHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TLDEGTCKRFLQ 
34863519.m  ~MGLLFLKTNGLMAPPASLLAGTCTPNQETPGGGRGMAGSGWGLPRLDGFILTERLGSGTYATVYKAYAKKATREVVAIKCVAK~~~~~~~~~~~~KSLN~KASVENLLTEIEILKGIRHPHIVQLKDFQWDN~~~~~~~~DNIYLIMEFCAGGDLSRFIHTRR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ILPEKVARVFMQ 
ULK3.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAGPGWGPPRLDGFILTERLGSGTYATVYKAYAKKDTREVVAIKCVAK~~~~~~~~~~~~KSLN~KASVENLLTEIEILKGIRHPHIVQLKDFQWDS~~~~~~~~DNIYLIMEFCAGGDLSRFIHTRR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ILPEKVARVFMQ 
24663470.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNIVGEYEYSSKDMLGHGAFAVVYKGRHRKKHMPVAIKCITKK~~~~~~~~~~~~GQLKTQNLLGKEIKILKELTELHHENVVALLDCKESQ~~~~~~~~DCVSLVMEYCNGGDLADYLSVKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TLSEDTVRLFLV 
31200805.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEIVGSYEYNSKEIIGHGAFAVVFKGRHREAHYPVAIKSITKK~~~~~~~~~~~~SLAKSQSLLGKEIKILQELSALKHKNVVKLLACTEKD~~~~~~~~QNVFLVMEYCNGGDLADYLAVKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TLSEDTIRLFLG 
34870831.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEVVGDFEYSKRDLVGHGAFAVVFRGRHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QELQHENIVALYDVQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YCNGGDLADYLQAKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TLSEDTIRVFLH 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVK~~~~~~IIDVTGGGSFSAEEVQELREATLKEVDILRKVSGHPNIIQLKDTYETN~~~~~~~~TFFFLVFDLMKKGELFDYLTEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VTLSEKETRKIMR 
1kwp_A      ~~~~MLSNSQGQSPPVPFPAPAPPPQPPTPALPHPPAQPPPPPPQQFPQFHVKSGLQIKKNAIIDDYKVTSQVLGLGINGKVLQ~IFNKRTQEKFALKMLQDCPKAR~REVELHWRASQCPHIVRIVDVYENLYAGR~~~~KCLLIVMECLDGGELFSRIQDRGD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QAFTEREASEIMK 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TVFRQENVDDYYDTGEELGSGQFAVVKKCREKSTGLQYAAKFIKKRR~~~~~~~~~~TKSSRRGVSREDIEREVSILKEIQHPNVITLHEVYENK~~~~~~~~TDVILILELVAGGELFDFLAEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ESLTEEEATEFLK 
34853621.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAKQ~~YDSVECPFCDEVTKYEKLAKIGQGTFGEVFKAKHRQTGQK~VALKKVLME~~~~~~~~~~~~~NEKEGFPITALREIKILQLLKHENVVNLIEICRTKASPYNRCKGSIYLVFDFCEH~DLAGLLSNVL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VKFTLSEIKRVMQ 
18699998.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAKQ~~YDSVECPFCDEVTKYEKLAKIGQGTFGEVFKAKHRQTGQK~VALKKVLME~~~~~~~~~~~~~NEKEGFPITALREIKILQLLKHENVVNLIEICRTKASPYNRCKGSIYLVFDFCEH~DLAGLLSNVL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VKFTLSEIKRVMQ 
24658274.f  MAHMSHMLQQPSGSTPSNVGSSSSRTMSLMEKQKYIEDYDFPYCDESNKYEKVAKIGQGTFGEVFKAREKKGNKKFVAMKKVLMD~~~~~~~~~~~~~NEKEGFPITALREIRILQLLKHENVVNLIEICRTKATATNGYRSTFYLVFDFCEH~DLAGLLSNMN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VKFSLGEIKKVMQ 
38086947.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKIPNIGNVMNKFEILGVVGEGAYGVVLKCRHKETHEIVAIKKFKDS~~~~~~~~~~~~~~EENEEVKETTLRELKMLRTLKQENIVELKEAFRRR~~~~~~~~GKLYLVFEYVEKNMLELLEEMPN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GVPPEKVKSYIY 
13811965.z  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSLVGNQRYSVIGRVVGSGSFGVVFQAKCRSNEETVAIKKVFQD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DRYENREVEIMSMLVHSNILDLKHCFNFSEG~~~~~~NDLYYNLELEFFAENIHRVCQHYSN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HKQTLPTIYVKLYMY 
30694500.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MMMLDDYIAKSKLSESLTSTVWLAKHKLTGEEAVMKCFDLS~~~~~~~~~~~~~~KLNRNLRDCLNNELEFLSSVDHPNIIRLLHVSQDD~~~~~~~~DFLVMVLEYCDGGTLSSYIQRYG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RVEEDIAKRFMK 
40254330.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAGSGCAWGAEPPRFLEAFGRLWQVQSRLGSGSSASVYRVRCCGTPGSPPGALKQFLPPG~~~~~~~TTGAAASAAEYGFRKERAALEQLQGHRNIVTLYGVFTIHFSPN~VPSRCLLLELLDVSVSELLLYSSHQG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CSMWMIQHCAR 
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30677901.p  QLINAVDYCHSRGVYHRDLKPENLILDANGVLKVSDFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSAFSRQVREDGLLHTACGTPNYVAPEVLSDKGYDG~~~~~AAADVWSCGVILFVLMAGYLPFDEP~NLMTLYK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RICKAEFSCPPWFS~~~~QGAKRVIKRILEPNPI 
15223317.p  QLINAVDYCHSRGVYHRDLKPENLILDANGVLKVSDFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSAFSRQVREDGLLHTACGTPNYVAPEVLSDKGYDG~~~~~AAADVWSCGVILFVLMAGYLPFDEP~NLMTLYK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RICKAEFSCPPWFS~~~~QGAKRVIKRILEPNPI 
30677898.p  QLINAVDYCHSRGVYHRDLKPENLILDANGVLKVSDFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSAFSRQVREDGLLHTACGTPNYVAPEVLSDKGYDG~~~~~AAADVWSCGVILFVLMAGYLPFDEP~NLMTLYKR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VRICKAEFSCPPWFS~~~~QGAKRVIKRILEPNPI 
1ia8_A      QLMAGVVYLHGIGITHRDIKPENLLLDERDNLKISDFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LATVFRYNNRERLLNKMCGTLPYVAPELLKRREFHA~~~~~EPVDVWSCGIVLTAMLAGELPWDQPSDSCQEYSD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WKEKKTYLNPWKKID~~~~SAPLALLHKILVENPS 
30693945.p  QLAAGLQVLRDNNIIHRDLKPQNLLLSTDDNDAALKIA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DFGFARSLQPRGLAETLCGSPLYMAPEIMQLQKYD~~~~~~AKADLWSVGAILFQLVTGRTPFTGN~SQIQLLQN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IIRS~TELHFPADCR~DLSTDCKDLCQKLLRRNPV 
30687274.p  QLAAGLQVLRDNNIIHRDLKPQNLLLSTNENDADLKIA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DFGFARSLQPRGLAETLCGSPLYMAPEIMQLQKYD~~~~~~AKADLWSVGAILFQLVTGRTPFTGN~SQIQLLQN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IIRS~TELHFPGDCR~DLSLDCIDLCQKLLRRNPV 
18412205.p  QLALGLQVLQEKHFIHRDLKPQNLLLSSKEVTPLLKIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DFGFARSLTPESMAETFCGSPLYMAPEIIRNQKYD~~~~~~AKADLWSAGAILFQLVTGKPPFDGN~NHIQLFHN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IVRD~TELKFPEDTRNEIHPDCVDLCRSLLRRNPI 
AK101458.q  QLAEGLKMLRGRSIVHRDLKPQNLLLSTNGDAITLKIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DFGFARSLVQENLAATMCGSPSYMAPEIMRCEDYD~~~~~~AKADLWSVGVILFQLVTGKLPFYGA~NLFKLRQN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IHES~NGVKFPKEIKDDLHPDFIDLCRGLLRLDPK 
39976981.y  QLSSALKFLRESNLVHRDVKPQNLLLLPSPEFREVNKLARPILTASQDSLVPVAGLASLPMLKLADFGFARVLPSTSLAETLCGSPLYMAPEILRYERYD~~~~~~AKADLWSVGTVLFEMIVGRPPFRAS~NHVELLRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IEAAEDVIKFPRETT~~ISSEMKGLTRALLKRNPV 
32403322.y  QLASALQFLRAGDFVHRDVKPQNLLLLPSPHMMANNKTAKHIMSGSYDSFTPAAGLASAPMLKLADFGFARVLPSTSLAETLCGSPLYMAPEILRYEKYD~~~~~~AKADLWSVGTVLYEMVTGRPPFKAS~NHVELLRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IESSGDVIKFTRESV~~VSQEMKGLIRALLKKNPV 
6321258.y   QLASALKFLRSKNLVHRDIKPQNLLLSTPLIGYHDSKSFHELG~~~~~~~~~FVGIYNLPILKIADFGFARFLPNTSLAETLCGSPLYMAPEILNYQKYN~~~~~~AKADLWSVGTVVFEMCCGTPPFRAS~NHLELFKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IKRANDVITFPSYCN~~IEPELKELICSLLTFDPA 
19075482.y  QLASALQFLRSRSLIHRDVKPQNLLLQPPPTAAYLEEHP~~~~~~~~~~~~QFVGSPKLPMLKLADFGFARYLQTSSMAETLCGSPLYMAPEILRYEKYD~~~~~~AKADLWSVGAVLYEMAVGKPPFKAP~NHVELLRR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IQKAKDVIKFPEEAF~~IHPDIKTLICALLKQNPA 
21355829.f  QLAAAVQYMRANDVSHFDLKPQNLLLTRGANNVSLKVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DFGFAQHLKLGEINQQLKGSPLYMAPEIVRKHQYD~~~~~~AKADLWSIGVILYECLFGKAPYSSR~TIEELLLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IRKA~EAITLPPNAR~~ISNECHDLLRRLLAHEPT 
24645306.f  QLAAAVQYMRANDVSHFDLKPQNLLLTRGANNVSLKVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DFGFAQHLKLGEINQQLKGSPLYMAPEIVRKHQYD~~~~~~AKADLWSIGVILYECLFGKAPYSSR~TIEELLLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IRKA~EAITLPPNAR~~ISNECHDLLRRLLAHEPT 
31204211.i  QLALALRYMRQHDVSHLDLKPANLLLTRASGTYVLKVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DFGFAQRLKLNQENTAVKGSPLYMAPEILLNSSYG~~~~~~PAADLWSVGVILYECLFGRAPYSST~SLHELAER~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IHRN~DPIAIPCRPP~~ISTDCRQLLVSLLQRDPG 
34863519.m  QLASALQFLHERNISHLDLKPQNILLS~SLEKPHLKLAGLQQQ~~~~~~~~~~~~~~GGVLEWVNHFGFAQHMSPWDEKHVLRGSPLYMAPEMVCRRQYD~~~~~~ARVDLWSVGVILYEALFGQPPFASR~SFSELEEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IRSN~RVIELPLRPQ~~LSLDCRDLLQRLLERDPS 
ULK3.h      QLASALQFLHERNISHLDLKPQNILLS~SLEKPHLKLA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DFGFAQHMSPWDEKHVLRGSPLYMAPEMVCQRQYD~~~~~~ARVDLWSMGVILYEALFGQPPFASR~SFSELEEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IRSN~RVIELPLRPL~~LSRDCRDLLQRLLERDPS 
24663470.f  QLAGAMKALYTKGIVHRDLKPQNILLSHNYGKTLPAPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KITLKIADFGFARFLNEGAMAATLCGSPMYMAPEVIMSLQYD~~~~~~SKADLWSLGTIVYQCLTGKAPFYAQTPNELKSYY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EQNANLAPKIPSGVS~~~~PDLRDLLLCLLRRNSK 
31200805.i  QLANAMKALYQADVVHRDLKPQNILLSHNCGKGLPIPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KITLKIADFGFARFLQDGNMAATLCGSPMYMAPEVIMSLQYD~~~~~~AKADLWSLGTIVFQCLTGKAPFQAHTPQELKMFY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ERNANLAPKIPSGTS~~~~KELTDLLMGLLRRNAK 
34870831.m  QIAAAMRILHSKGIIHRDLKPQNILLSYAS~RRKSNVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GIRIKIADFGFARYLHSNTMAATLCGSPMYMAPEVIMSQHYD~~~~~~AKADLWSIGTVIYQCLVGKPPFQANSPQDLRMFY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EKNRSLMPSIPRETS~~~~PYLANLLLGLLQRNQK 
2phk_A      ALLEVICALHKLNIVHRDLKPENILLDD~DMN~~~IKLTD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FGFSCQLDPGEKLREVCGTPSYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAGSPPFWHRKQMLMLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MIMSGNYQFGSPEWDDYSDTVKDLVSRFLVVQPQ 
1kwp_A      SIGEAIQYLHSINIAHRDVKPENLLYTS~KRPNAILKLTD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FGFAKETTSHNSLTTPCYTPYYVAPEVLGPEK~~~~~~YDKSCDMWSLGVIMYILLCGYPPFYSNHGLAISPGMK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TRIRMGQYEFPNPEWSEVSEEVKMLIRNLLKTEPT 
1jkk_A      QILNGVYYLHSLQIAHFDLKPENIMLLDRNVPKPRIKIID~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FGLAHKIDFGNEFKNIFGTPEFVAPEIVNYEP~~~~~~LGLEADMWSIGVITYILLSGASPFLGDTKQETLAN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VSAVNYEFEDEYFSNTSALAKDFIRRLLVKDPK 
34853621.m  MLLNGLYYIHRNKILHRDMKAANVLITRDGVLKLADFGLAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AFSLAKNSQPNRYTNRVVT~LWYRPPELLLGERDYG~~~~~PPIDLWGAGCIMAEMWTRSPIMQGNTEQHQLALIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QLCGSITPEVWPNVD~~~KYELFEKLELVKGQKRK 
18699998.m  MLLNGLYYIHRNKILHRDMKAANVLITRDGVLKLADFGLAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AFSLAKNSQPNRYTNRVVT~LWYRPPELLLGERDYG~~~~~PPIDLWGAGCIMAEMWTRSPIMQGNTEQHQLALIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QLCGSITPEVWPNVD~~~KYELFEKLELVKGQKRK 
24658274.f  QLLNGLYYIHSNKILHRDMKAANVLITKHGILKLADFGLAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AFSIPKNESKNRYTNRVVT~LWYRPPELLLGDRNYG~~~~~PPVDMWGAGCIMAEMWTRSPIMQGNTEQQQLTFIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QLCGSFTPDVWPGVE~~~ELELYKSIELPKNQKRR 
38086947.m  QLIKAIHWCHKNDIVHRDIKPENLLISHNDVLKLCDFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FARNLSEGNNANYTEYVATRWYRSPELLLGAPYG~~~~~~KSVDMWSVGCILGELSDGQPLFPGESEIDQLFTIQKVLGPLPSEQMKLFYSNPRFHGLRFPAVNHPQSLERRYLGILNSVLLDLMKNLLKLDPA 
13811965.z  QVLRALGYLHSMGICHRDIKPQNLLIDPATQHLKLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DFGSAKLLTLNEPSISYICSRYYRAPELLLGAIDYT~~~~~NSIDMWSVGCVMGELVIGFPFFRGESGTDQLVEI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IKVLGTPTKAQVRAMN~~~NDYLEFQFPRLSSHPW 
30694500.p  QIGAGLEIIHDNHIIHRDLKPENILIDGSGDDLVLKIA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DFSLARKLHPGKYLETVCGSPFYMAPEVLQFQRYN~~~~~~EKADMWSVGAILFELLHGYPPFRGN~NNVQVLRN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IKSSTALPFSRLILQQMHPDCIDVCSRLLSINPA 
40254330.m  DVLEALAFLHHEGYVHADLKPRNILWSAENECFKLIDFGLSFK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EGNQDVKYIQTDGYRAPEAELQNCLAQAGLQSDTECT~~~~~SAVDLWSLGIILLEMFSGMKLKHTVRSQEWKANSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AIIDHIFASKAVVNAAIPAYHLRDLIKSMLHDDPG 
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30677901.p  TRISIAELLEDEWFKKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YKPPSFDQDDEDITIDDVDAAF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SNSKEC 
15223317.p  TRISIAELLEDEWFKKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YKPPSFDQDDEDITIDDVDAAF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SNSKEC 
30677898.p  TRISIAELLEDEWFKKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YKPPSFDQDDEDITIDDVDAAF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SNSKEC 
1ia8_A      ARITIPDIKKDRWYNKP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LKKG~~~AKRPRVTSGGVSESP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SG~~~~ 
30693945.p  ERLTFEEFFHHPFLSD~KQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YDFTRSRLDSRTMNDFHSSGS~SPSRNIEEI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SQEDGL 
30687274.p  ERLTFEEFFNHPFLSD~RQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YDFSRSRLGLRTMDGFLSSGS~SPSRNMEES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SQEDCL 
18412205.p  ERLTFREFFNHMFLREPRQI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PDVEHSGFSTCTGKSLLPSAQPSTSTNRFKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SAEN~~ 
AK101458.q  KRISFEGFFNHKFLST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TGSTLYSGGS~~~IQRKREI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSEPNH 
39976981.y  ERISFENFFAHPVIISSIPG~LVEDDIPKPEASEQRSSSKDTRAASKSDDPIASPRKYSFRRHPTDNDQIR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DQFRRVEPPSSAAESAPSRQTSAFSGIAAEARKQAAAEASARTGQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSRNEP 
32403322.y  ERISFEDLFNHPVVTEPIPG~LVEDDIPKP~~~PRRRSLKEERPVSRAEDSLVPSRKQSLRKDLADRE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GAPQTAGPSSPKPRRSSPLATPNEPVEISKPNYFQIPPREDRLSY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPRKEA 
6321258.y   QRIGFEEFFANKVVNEDLSSYELEDDLPELE~~~~~~~~~~SKSKGIVESNMFVSEYLSKQPKSPNSN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LAGHQSMADNPAELSDALKNSNILTAPAVKTDHTQAVDKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASNNKY 
19075482.y  DRIDYDGFFSSIVVTTPLDDASTLTGSDIQD~~~~~~~~~~~~~~AVKEINIPSSSPAYITDFFPKSN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PGAPAPPGGLLRQAFQAQGSSIQPSEITGRRVP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HRYAQD 
21355829.f  ARISFADFFAHPFLDLKTFP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TEHTLQKAIDLVTQACAYDEKHNYKEAYYLY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CSALQY 
24645306.f  ARISFADFFAHPFLDLKTFP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TEHTLQKAIDLVTQACAYDEKHNYKEAYYLY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CSALQY 
31204211.i  RRISFEKFFDDPYLDLAHVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CEENLEKAIALINRAIEMEQRQELAGAYRAY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CQGLQY 
34863519.m  HRISFQDFFAHPWVDLEHMP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGESLAQATALVVEAVKKDQEGDAAAALSLY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CKALDF 
ULK3.h      RRISFQDFFAHPWVDLEHMP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGESLGRATALVVQAVKKDQEGDSAAALSLY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CKALDF 
24663470.f  DRISYESFFVHRFLQGKKAAVSPVDMPPL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GGTPPAKAKSPLQQQLEQELKLVKLAEQQQKEREEQEAQEDEN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TVSVVANPAICATITNVG 
31200805.i  ERMNFDTFFNHPFLQR~~~AETPQGFN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IAEVTVAIPLRESVSILLLFLLKCVLQRRRCAVLVAVVVFN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFFLCVSFFPVPIAELDD 
34870831.m  DRMDFACPVPVPVYSGPGPGSSCSSSPPCRFASPPVSKDSASNSSKNSSCDTDDFVLVPHNISSDHSYDMPMGTAGRRASNEFFVCGGQCQPTVSPHSETAPIPVPTQVRNYQRIEQNLISTASSGTNPHSSPRSAVVRRSNTSPMGFLRVGSCSPVPADTVQTGGRRLSTGSSRPYSPSPLVGTIPEQFSQCCCGHPQG 
2phk_A      KRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      QRMTITEFMNHPWIMQSTKV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PQTPLHTSRVLKEDKERWEDVKEEMTSALATM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RVDY 
1jkk_A      KRMTIQDSLQHPWIKPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTQQALSSAWSHP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QFEK 
34853621.m  VKDRLKAYVRDPYALDLIDK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLVLDPAQRIDSDDALNHDFFWS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPMPSD 
18699998.m  VKDRLKAYVRDPYALDLIDK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLVLDPAQRIDSDDALNHDFFWS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPMPSD 
24658274.f  VKERLRPYVKDQTGCDLLDK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLTLDPKKRIDADTALNHDFFWT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPMPSD 
38086947.m  DRYLTEQCLNHPTFQTQRLLDRSPSRSTKRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PYHVESSTLSNRNQSTKGAALQTHHRSNSKDIQNLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VGLPRA 
13811965.z  ENVFHGKHLEPEAIDLIH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KMLDYLPSRRITAIKAISHP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FFKQLKI 
30694500.p  ATLGIEDFPFLGRIKNSR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VWVKDTTFSSRQHGTRERKVATIN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
40254330.m  RRIPAEMALCSPFFSIPFAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HIEDLVMLPTPVLRLLNVLDDDYLEN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDEYED 
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30677901.p  LVTEKKEKPVSMNAFELISSSSEFSLEN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LFEKQAQLVKKETRFTSQRSASEIMSKMEETAKP~~~~~~~~~~~~~~~~~~LGFNVRKDNYKIKMKGDKSGRKGQLS 
15223317.p  LVTEKKEKPVSMNAFELISSSSEFSLEN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LFEKQAQLVKKETRFTSQRSASEIMSKMEETAKP~~~~~~~~~~~~~~~~~~LGFNVRKDNYKIKMKGDKSGRKGQLS 
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